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Ｓｉ００８７９７ｍ １５ ２８ １ ２ １ ２

Ｓｉ０１０８１９ｍ ２０ ３１ ３ １ ２ １ １ １ １ １

Ｓｉ０１４１１５ｍ ３ １ １５ ３ ７ ２ １ １

Ｓｉ０１４１５５ｍ １６ ５ ６ ６ １

Ｓｉ０１５１５５ｍ ２０ １ ３３ １ １ １ １ ２

Ｓｉ０１７８３６ｍ ３２ ３ １４ １ ３ ３ １ １ ３

Ｓｉ０１７８５２ｍ ２５ ２９ ２ ５ ２ １ １ １ １

Ｓｉ０１７９３２ｍ ３２ ３ １４ １ ３ ３ １ １ ３

Ｓｉ０１９５１３ｍ ３２ ３ １４ １ ３ ３ １ １ ３

Ｓｉ０２００２４ｍ ３２ １９ ３ １ １ ２ １

Ｓｉ０２２８９７ｍ ２５ １ ２９ ２ ２ １ １ １ ２ １

Ｓｉ０２３０９８ｍ １７ １５ ４ １ １ １ １

Ｓｉ０２３１４５ｍ ５０ ２１ ３ １ ３ １

Ｓｉ０２３１６０ｍ １９ １ １１ ５ ２ １ １ １

Ｓｉ０２３３０５ｍ １２１ ２５ １ １ １ ２

Ｓｉ０２３３７９ｍ ２２ ２ ３１ ２ １ ２ ３ １

Ｓｉ０２３４３３ｍ ５３ １ ２３ ３ １ １ ２ １ ２

Ｓｉ０２４０６７ｍ ３６ １ ２ １ １

Ｓｉ０２４７７９ｍ ４９ ２７ ２ １ １ ２

Ｓｉ０２８２５３ｍ ３６ ２７ １ ２ ３ １

Ｓｉ０２８２５８ｍ １０ ８ ２ １ １ １ １

Ｓｉ０３０４３６ｍ ２２ １ ２８ １ ２ １ １ １ １ ２

Ｓｉ０３０４６９ｍ ２４ １ １７ ２ ３ ２ ２

Ｓｉ０３０６０８ｍ ２３ １６ ２ ２ １ １ １

Ｓｉ０３１００２ｍ ２９ ３９ ５ ３ ２ １

Ｓｉ０３２１５７ｍ ６０ １ ４４ ３ １ １ １ １

Ｓｉ０３２５６４ｍ １５ ２３ ３ １ ２ １ １

Ｓｉ０３３０２８ｍ ２６ ２４ ３ ３ １ ３ １ ３ １

Ｓｉ０３６０８０ｍ ２６ ２８ ３ １ ２ ６ ２

Ｓｉ０３６３５１ｍ １１ ８ １ ４ １ ２ １ １

Ｓｉ０３６４７５ｍ １１ ２６

Ｓｉ０３６６０８ｍ １１ ８ ２ ４ １ ２ １ １

Ｓｉ０３７３６６ｍ ４４ ２４ ６ １ １ ２ ２ ２ ２

Ｓｉ０３８６０４ｍ １３ １ １５ ７ １ １ １ １ ３

Ｓｉ０３９２９９ｍ ２９ ２９ ２ １ １

Ｓｉ０３９４２３ｍ ４７ ３１ ６ ２ １ １ ３ ２ ３

Ｓｉ０４０２０１ｍ １３ １８ ２ ２ ２ １ １ １ １
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Ｐｂｏｘｇｉｂｂｅｒｅｌｌｉｎｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｅｌｅｍｅｎｔ；ＴＣＡｅｌｅｍｅｎｔｃｉｓａｃｔｉｎｇｅｌｅｍｅｎｔｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｓａｌｉｃｙｌｉｃａｃｉｄｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｎｅｓｓ；ＨＳＥｃｉｓａｃｔｉｎｇｅｌｅｍｅｎｔｉｎ

ｖｏｌｖｅｄｉｎｈｅａｔｓｔｒｅｓｓｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｎｅｓｓ；ＬＴＲｃｉｓａｃｔｉｎｇｅｌｅｍｅｎｔｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｌｏｗｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｎｅｓｓ；ＭＢＳＭＹＢｂｉｎｄｉｎｇｓｉｔｅｉｎｖｏｌｖｅｄ

ｉｎｄｒｏｕｇｈｔｉｎｄｕｃｉｂｉｌｉｔｙ；ＴＣｒｉｃｈｃｉｓａｃｔｉｎｇｅｌｅｍｅｎｔｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｄｅｆｅｎｓｅａｎｄｓｔｒｅｓｓｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｎｅｓｓ；Ｗｂｏｘｆｕｎｇａｌｅｌｉｃｉｔｏｒｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｅｌｅｍｅｎｔ．

·７５·１& ?　@�

：
�Lyz{|/�*�~²5a��L�mK 



L３　23犜犔犘JK45G/3TUEI

犜犪犫犾犲３　犆犺犪狉犪犮狋犲狉犻狕犪狋犻狅狀狅犳犮狅犱狅狀狌狊犪犵犲狅犳犜犔犘犵犲狀犲狊犻狀犳狅狓狋犪犻犾犿犻犾犾犲狋

÷â>

Ａｃｃｅｓｓｉｏｎ
犆犃犐 犈犖犆 犌犆３狊

÷â>

Ａｃｃｅｓｓｉｏｎ
犆犃犐 犈犖犆 犌犆３狊

÷â>

Ａｃｃｅｓｓｉｏｎ
犆犃犐 犈犖犆 犌犆３狊

Ｓｉ０１７８３６ｍ ０．３１６ ３３．８１ ０．８９９ Ｓｉ０２４０６７ｍ ０．３３ ３２．４５ ０．９２５ Ｓｉ０３６６０８ｍ ０．３０６ ３３．０４ ０．９３０

Ｓｉ０１７９３２ｍ ０．３０８ ４０．０５ ０．８５５ Ｓｉ０２３４３３ｍ ０．３４８ ３１．３５ ０．９４６ Ｓｉ０３６４７５ｍ ０．２６２ ３６．１４ ０．９１３

Ｓｉ０１７８５２ｍ ０．３０４ ３８．２６ ０．８４６ Ｓｉ００８０９７ｍ ０．２６５ ３０．４０ ０．９７１ Ｓｉ０４０２０１ｍ ０．２４３ ３６．３３ ０．９３３

Ｓｉ０２００２４ｍ ０．２３３ ４１．５８ ０．８４０ Ｓｉ００４２２８ｍ ０．２２９ ５４．５０ ０．５５６ Ｓｉ００８７９７ｍ ０．２６５ ３６．５６ ０．８９９

Ｓｉ０３３０２８ｍ ０．３２１ ３４．２５ ０．９３０ Ｓｉ００３９５３ｍ ０．２２５ ５８．２４ ０．５２３ Ｓｉ００４３１５ｍ ０．１９４ ５６．３２ ０．５９０

Ｓｉ０３２５６４ｍ ０．３４５ ２９．５３ ０．９５２ Ｓｉ００２８２８ｍ ０．２９４ ３３．５８ ０．９４０ Ｓｉ０１９５１３ｍ ０．２３１ ４１．１３ ０．８３４

Ｓｉ０３０４３６ｍ ０．２６９ ４１．０６ ０．８５５ Ｓｉ００２６７８ｍ ０．３４２ ２９．５８ ０．９５９ Ｓｉ０３９２９９ｍ ０．３１２ ３３．１８ ０．９４０

Ｓｉ０３０６０８ｍ ０．２５６ ３３．４３ ０．９１４ Ｓｉ０１４１５５ｍ ０．２３６ ３６．５９ ０．８８１ Ｓｉ０３９４２３ｍ ０．２５８ ３４．５６ ０．９６０

Ｓｉ０３１００２ｍ ０．２６９ ３０．１９ ０．９６０ Ｓｉ０１５１５５ｍ ０．２５４ ３９．１５ ０．８４０ Ｓｉ０３６３５１ｍ ０．３１０ ３３．９９ ０．９１０

Ｓｉ０３２１５７ｍ ０．３３４ ３６．４２ ０．９１２ Ｓｉ０１４１１５ｍ ０．２８４ ３７．１３ ０．８７４ Ｓｉ０２３０９８ｍ ０．２８０ ２９．３２ ０．９６６

Ｓｉ０３０４６９ｍ ０．２８１ ３０．２６ ０．９５７ Ｓｉ０１０８１９ｍ ０．２９０ ３１．３８ ０．９１４ Ｓｉ０２３１４５ｍ ０．２１６ ３６．６６ ０．９１０

Ｓｉ０２２８９７ｍ ０．２８５ ３４．２４ ０．９２３ Ｓｉ０２８２５３ｍ ０．２８２ ３４．８３ ０．９１１ Ｓｉ０２３１６０ｍ ０．２８０ ２８．１２ ０．９６８

Ｓｉ０２３３０５ｍ ０．２９１ ３３．０４ ０．９５８ Ｓｉ０３７３６６ｍ ０．３１８ ３２．１４ ０．９７３ Ｓｉ０２８２５８ｍ ０．２３６ ３２．４２ ０．９５２

Ｓｉ０２３３７９ｍ ０．３０２ ３２．０３ ０．８９９ Ｓｉ０３８６０４ｍ ０．２７２ ３２．２６ ０．９３２

Ｓｉ０２４７７９ｍ ０．３７９ ３５．３１ ０．９１８ Ｓｉ０３６０８０ｍ ０．２４８ ３２．６０ ０．９４４
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犜犪犫犾犲４　犝狊犪犵犲狅犳狊狔狀狅狀狔犿狅狌狊犮狅犱狅狀狅犳犜犔犘犵犲狀犲狊犻狀犳狅狓狋犪犻犾犿犻犾犾犲狋

þ/ÿ

Ａｍｉｎｏａｃｉｄ
��L

Ｃｏｄｏｎ
犚犛犆犝

þ/ÿ

Ａｍｉｎｏａｃｉｄ
��L

Ｃｏｄｏｎ
犚犛犆犝

þ/ÿ

Ａｍｉｎｏａｃｉｄ
��L

Ｃｏｄｏｎ
犚犛犆犝

þ/ÿ

Ａｍｉｎｏａｃｉｄ
��L

Ｃｏｄｏｎ
犚犛犆犝

Ａｌａ ＧＣＡ ０．２３ Ｈｉｓ ＣＡＣ １．６４ Ｇｌｎ ＣＡＡ ０．３０ Ｔｈｒ ＡＣＡ ０．３２

Ａｌａ ＧＣＣ １．７３ Ｈｉｓ ＣＡＴ ０．３６ Ｇｌｎ ＣＡＧ １．７０ Ｔｈｒ ＡＣＣ １．７５

Ａｌａ ＧＣＧ １．７５ Ｌｙｓ ＡＡＡ ０．３７ Ａｒｇ ＡＧＡ ０．４４ Ｔｈｒ ＡＣＧ １．７５

Ａｌａ ＧＣＴ ０．２８ Ｌｙｓ ＡＡＧ １．６３ Ａｒｇ ＡＧＧ １．１５ Ｔｈｒ ＡＣＴ ０．１９
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